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LIETUVOS LAPIU IR USURINIU SUNU POPULIACIJOS
FILOGENETINE PASIUTLIGES VIRUSO ANALIZE
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Santrauka. Sio darbo tikslas — nustatyti nukleoproteino geno sekas ir charakterizuoti pasiutligés viruso (RV)
izoliatus, kad biity galima suzinoti, kokiai viruso grupei (biotipui) priklauso RV, cirkuliojantys Lietuvos rudyjy lapiy ir
ustiriniy $uny populiacijose. Analizuoti 22 lapiy (8) ir usiiriniy Suny (14) RV izoliatai. Nukleoproteino geno regionas
buvo amplifikuotas i§ RV teigiamy smegeny suspensijos méginiy, o gautos 400 b nukleotidy sekos palygintos su
atrinktomis kitomis pasiutligés viruso sekomis i§ Latvijos, Estijos, Rusijos, Lenkijos, Vakary Europos Saliy, esanciy
»GenBank* duomenuy bazéje. Visi Lietuvos pasiutligés viruso izoliatai tarpusavyje buvo filogenetiskai labai artimi ir
parodé nukleotidy seky identiSkuma nukleoproteino regione 97,7-100 proc. Filogenetiné nukloeproteino geno analizé
taip pat parodé, kad visos Lietuvos padermés priklausé pirmojo pasiutligés viruso genotipo Siaurés Ryty Europos (NEE)
grupei, kuriai priklauso genetiskai labai artimi pasiutligés viruso izoliatai i§ Latvijos, Estijos, Lenkijos, Suomijos ir
Siaurés Ryty Rusijos.
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