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(KRKSV) UZKRESTUOSE LIETUVOS IR LATVIJOS UKIUOSE
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Santrauka. NPMNS atvejai, kai nustatomas didelis kiekis kiauliy antro tipo cirkovirusy (KCV2), buvo uzregistruoti
daugelyje pasaulio viety, iskaitant ir Vakary Europos Salis, taciau ju reikSmé Lietuvos (LT) ir Latvijos(LV) kiauliy
populiacijose anksCiau nebuvo tyrinéta ar apraSyta. Taigi Sio darbo tikslas, atsizvelgiant | NPMNS kriterijus,
laboratoriniais tyrimy metodais irodyti NPMNS egzistavima Lietuvos bei Latvijos kiauliy populiacijose ir molekuliniais
metodais preliminariai charakterizuoti paplitusias padermes.

Tyrimui i§ viso atrinkta 19 kiauliy (8 i§ LT ir 11 i§ LV), kurioms NPMNS budingi pozymiai pasireiské
limfmazgiuose, plauciuvose. 8 i§ LT ir 11 i§ LV parSeliy limfiniuvose mazguose nustatyti NPMNS budingi
histopatologiniai poky¢iai, o ISH metodas parodé¢ dideli KCV2 kieki. TagMan realaus laiko PGR serumo ir plauciy
méginiuose leido nustatyti daugiau nei 10’ KCV2 genomo kopijy ml.

Panaudojus KCV2 cap geno fragmento nukleotidy sekas i§ LT ir LV kiauliy tkiy ir vieSojoje duomeny bazéje
»GaenBank® paskelbtas nukleotidy sekas, sukonstruotas filogenetinis medis, kuris parodé, kad LT ir LV nukleotidy
sekos tapacios tik 90,5 proc. LV sekos iki 99,3 proc. nukleotidy seky panasios i 1A KCV2 grupg, o LT nukleotidy sekos
buvo atitinkamai iki 99,5 proc. tapacios 2D grupei.

Biudingi klinikiniai simptomai, histopatologiniai pokyc¢iai, didelis KCV2 kiekis kartu su KRKSV tiriamojoje
medziagoje irodo, kad LT ir LV kiauliy tikiuose pasireiSkia NPMNS, kurio paplitima ir itaka kiaulininkystéje reikéty
iSsamiai iStirti.
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