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ANGUILLA ANGUILLA IR A. JAPONICA INDIVIDU RUSINES PRIKLAUSOMYBES
NUSTATYMAS MOLEKULINIU METODU, PAGRISTU mtDNR D-KILPOS REGIONO
HOMOLOGINIU SEKU ANALIZE
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Santrauka. Igyvendinant CITES konvencijos reikalavimus, norint nustatyti Anguilla sp. individy rasing
priklausomybg, taikytas molekulinis metodas, pagristas PGR su Angl pradmeny pora, skirta amplifikuoti A. anguilla
mtDNR D-kilpos regiona, ir gauty mtDNR fragmentu bei keliu 4. anguilla, A. rostrata ir A. japonica seky i§
»GenBank®“ homologiniy seky analize. Tyrimy rezultatai vienareikSmiSkai patvirtina, kad A. anguilla, A. rostrata ir
A. japonica risiy identifikacija, analizuojant mtDNR D-kilpos regiono 450-455 bp homologines sekas, yra patikima.
Panaudojus abejotinos kilmés 31 individo audiniy pavyzdzius nustatyta, kad visos tirtos mtDNR D-kilpos regiono sekos
priklauso A. japonica riiSiai ir priskirtinos skirtingiems haplotipams. Taikytas molekulinis metodas atitinka tarptautinius
rusies identifikavimo reikalavimus ir gali biiti alternatyva kitiems metodams.
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